附件2

基础研究方向项目申报指南

一、项目设置和申报领域

（一）申报类别

重点项目：支持从事基础研究的科学技术人员针对已有较好基础的研究方向或学科生长点开展深入、系统的创新性研究，促进相关学科发展，推动若干重要领域或科学前沿取得突破。实施周期3年，资助额度50—80万元/项。

培育项目：支持从事基础研究的科学技术人员着眼全省原始创新总体布局，在基金资助范围内自主选题，开展创新性科学研究，促进相关学科均衡、协调和可持续发展。实施周期2年，资助额度20—35万元/项。

（二）申报领域

食品科学与工程（联合资助方：河南工业大学）；

中西医交叉融合学科（联合资助方：河南中医药大学）；

生物学（联合资助方：河南大学）；

兽医学（联合资助方：河南农业大学）；

作物学（联合资助方：河南科技学院）。
二、申报要求

（一）项目申请人

1.申请人必须是项目的实际负责人，且是在我省境内工作并正式受聘于依托单位的在职在岗科技人员，每年在依托单位工作时间应不少于6个月，有足够时间和精力从事申请项目的研究；

2.具有从事基础研究工作的经历，其中重点项目申请人在基础研究工作中，已取得国内外同行公认的突出创新性成果，拟开展的研究工作创新性较强，且与我省经济社会发展结合较紧密；

3.具有良好的教育和科研工作经历；

4.具有良好的学风和科学道德；

5.满足上述基本条件的海外科技人员，若项目执行期在聘任期内，可通过依托单位申请，须提供依托单位的相关证明文件（加盖单位公章），扫描后作为附件同时上传系统；

6.正在攻读研究生学位的全日制研究生不得作为申请人申请项目，但在职攻读研究生学位的人员可以通过其在职的单位申请项目，申请时需提供导师同意函，说明申请项目与其学位论文的关系、项目获得资助后的工作时间和条件保证等，扫描后作为附件同时上传系统；

7.正在博士后工作站内从事研究的科技人员申请项目，须由依托单位提供书面承诺，保证在项目获得资助后延长其在博士后工作站的期限至项目资助期满或者出站后继续留在依托单位从事相关研究。申请书的书面承诺须由依托单位盖章，扫描后作为附件同时上传系统。

（二）项目依托单位

依托单位科研管理部门应认真做好本单位申请项目的审核工作，对申请人、参与人的申请资格及申请资料的真实性和完整性进行审核。

（三）项目合作单位和参与人
项目合作单位一般不超过2个。项目主要参与人中若包括依托单位以外的人员（如外聘人员及研究生等），其所在单位即被视为合作单位，应在申请书中填写合作单位信息并在签字盖章页上加盖合作单位公章。

项目参与人中的国（境）外人员视为以个人身份参与项目申请，需在网上申报系统中上传信件、传真等本人签字的电子扫描文档，说明同意参与该项目申请和承担的研究工作，并介绍本人详细信息和承担研究工作的具体内容。
三、注意事项

（一）申请书撰写

1.申请人应凝练研究内容，避免大而全、缺少深度的申请；

2.项目预期研究成果及可考核指标应合理、明确。项目获得资助后，研究目标、任务、预期成果和指标将作为项目验收时的重要依据；

3.学科名称及代码是遴选评审专家的重要依据。请参照2025年度国家自然科学基金申请代码的二级学科准确填写，其中重点项目须根据指南中的一级代码要求选择下属代码。
（二）依托单位及申请人填报

申请项目出现下列情况之一，将不予受理：

1.未在相应栏目中签字或签章；

2.申请书缺页、缺项或有关栏目未填写；

3.合作单位未加盖独立法人单位的公章；

4.未按要求在“立项依据”后列参考文献；

5.未按要求提供导师同意申请函件、承诺函、国（境）外参与人员签字文档等相关证明文件；

6.将相同或基本相同的申请书在不同机构中以同一申请人或者不同申请人的名义多处申请。
（三）特别提示

重点项目拟进行现场或视频汇报答辩。答辩人必须是申请者本人，不按时参与汇报答辩，视为弃权。
四、申报程序

项目申报采取网上申报的方式进行，无需报送纸质材料。

（一）用户注册。个人（申请人）和法人用户均须注册。申请人和依托单位管理员须在河南政务服务网（http://www.hnzwfw.gov.cn）注册并实名认证后，才能登录系统。已完成注册和认证的用户仍使用原账号。

（二）单位信息填报。依托单位基本信息统一由单位管理员在提交本单位项目之前填写或更新完善。单位管理员提交后，单位所有申请人均能及时共享显示，不需单独、重复填报。

（三）项目信息填报。项目申请人按照指南要求，使用个人账号登录“河南省自然科学基金管理系统（http://nsf.hnkjt.gov.cn）”填写项目申请书，完成后提交至依托单位。

（四）审核推荐。单位管理员使用法人账号登录系统，按照申请指南要求审核项目，将审核通过的项目统一提交至省科技厅。
（五）咨询电话：省自然基金委0371-86550957
五、申报领域

（一）食品科学与工程

重点项目。申请人不超50周岁（1975年12月31日以后出生）。

1.基于限制性酶解耦合多级次组装的食品专用油脂绿色制造与调控机理研究（申请代码选择C20下属代码）

针对食品工业专用油脂反式、饱和脂肪酸高和营养特性不足的问题，通过研究生物酶限制性催化介导的油脂凝胶结构化规律，解析油脂结构化跨尺度组装及其调控机理，为健康型食品专用油脂的绿色加工提供理论基础。

2.面向长距离气力输送的粮食物性—输送边界—耗散机理与破碎控制研究（申请代码选择E05下属代码）

针对粮食长距离气力输送能耗高、破碎率大、稳定性差等问题，研究气固两相输送不稳定机理与边界演化机制，阐明粘性生热和摩擦撞击的协同耗散规律，揭示粮食籽粒破碎机理，为粮食高效与稳定输送提供理论支撑。

3.装配式SRC散粮楼房仓结构体系受力机理与设计方法研究（申请代码选择E08下属代码）

针对粮仓绿色节地发展需求，引入SRC技术构建全新散粮楼房仓结构体系，研究预制SRC构件及其连接节点受力机理，阐明结构地震响应规律，揭示粮仓-粮食耦合作用机制，建立结构设计方法，为高标准楼房仓建设提供理论基础。

培育项目。申请人不超40周岁（1985年12月31日以后出生）。

1.基于协同发酵定向调控燕麦麸皮挥发性风味及萜烯类组分代谢机制研究

2.原花青素热降解对煎炸食物中杂环胺、晚期糖基化终产物的双效减控机理研究

3.微生物发酵对油茶饼粕多酚抑制α-淀粉酶与α-葡萄糖苷酶的生物增效机制研究

4.基于整合素α5β1信号轴解析花生源N2位脯氨酸肽促骨合成的构效机制研究

5.TG酶调控鲜湿米粉蒸煮物质溶出抑制感官粘性的机理研究

6.炒制作用下脂质形态转化介导的燕麦面团黏性增强持气性机制研究

7.菌酶协同发酵调控低GI馒头风味物质形成的分子机制研究

8.加热耦合酶法改性花生粕构建乳液凝胶替代固态油脂的分子机制研究

9.耐酸耐热漆酶的创制及其在玉米酸性浸泡工艺中同步降解AFB1的机理研究

10.基于酶促解聚的米糠多糖益生元结构转化与功能形成机制研究

11.小麦静息巯基氧化酶的催化机理与高效生物制造及提升面制品品质的机制研究

12.基于菌酶协同驱动酒糟高值转化的微生态机制及调控机理研究

13.基于“数据－模型”双驱动的储粮生态多场耦合理论模型研究

14.散粮楼房仓装配式剪力墙耗能减震机制与韧性提升理论研究

15.储藏玉米局部异常数智化预测理论及精准防控方法研究

16.基于多孔MOFs的黄曲霉毒素B1智能荧光识别及其传感机制研究

17.地震作用下粮食散料－筒仓耦合体系的动力特性演化机制研究

18.Co单原子增强聚苯胺基智能粮仓用吸波材料的结构与电磁响应机制研究

19.生物分离式Bi-MoS2异质结无栅TFT真菌毒素传感器构筑与调控机制研究

20.基于高光谱成像的药食同源中药材活性成分检测理论与方法研究

21.面向仓储小麦品质的光谱模型原位检测理论与方法研究

22.基于产卵行为调控的Push-Pull策略防控印度谷螟基础理论与关键技术研究

23.玉米象和米象化学通讯系统变异及其驱动生殖隔离的机制研究

24.砻谷机胶辊不均匀磨损的演化机制、动力响应与起轧理论研究

25.油葵皮仁机械冲击-双腔整流耦合分离机理及智能调控策略研究

26.砻谷机胶辊转子系统振动机理与减振方法研究

27.多视域图学习驱动的高维光谱成像小麦角质率无损测定方法研究

28.基于多模态空-谱信息融合的小麦及小麦粉新陈度分析理论与鉴别方法研究

29.基于增量宽度学习系统的含噪不平衡储粮害虫快速检测理论研究

30.面向小麦品质检测的太赫兹智能超表面基础理论研究

31.基于脂肪酶改造及新型离子溶液酶促乳糖脂的高效合成机制研究

32.基于亚细胞区室化与多酶组装策略的胆固醇合成途径重构与调控机制研究

33.冷冻面团馒头黏牙的分子机制研究

34.机器学习与代谢组学耦合的食用植物精油关键抗菌成分筛选与协同机制解析

35.小麦及加工品电阻抗谱精确检测理论及安全风险评价关联性方法研究

36.粮堆散粒体生态物理尺度数值模拟与功能调控机制研究

37.mRNA的m6A甲基化修饰参与调控黄曲霉毒素生物合成机理研究

38.富氮体系下粮油副产物类生物质梯级热化学转化氢炭联产机理与调控机制研究

39.玉米秸秆生物炭负载耐镉促生菌剂修复重金属污染土壤机理研究

（二）中西医交叉融合学科

重点项目。申请人不超60周岁（1965年12月31日以后出生）且需主持1项及以上国家自然科学基金面上项目。

1.五脏相关理论现代生物学诠释（申请代码选择H31或H33下属代码）
在中医原创理论的指导下，整合多组学与生物信息学等现代技术手段，从分子、细胞及组织等多维度系统开展跨器官/组织的病理生理机制研究，挖掘中药干预的新靶标，深入阐释五脏相关理论的科学内涵。

2.肿瘤病证分子机制研究（申请代码选择H31下属代码）

基于前期研究基础，利用病证结合模型，阐明经典方、古方、验方等防治食管癌和肿瘤恶病质的作用机制和靶点，揭示中医防治食管癌及肿瘤恶病质方证相应理论的部分生物学内涵。

3.基于表型组学的慢阻肺中医精准诊疗研究（申请代码选择H31或H33的下属代码）

基于慢阻肺证候临床研究队列，通过多组学、深度学习算法等技术方法，解析常见证候关键分子；建立具有中医证候特征的体内外模型，阐释临床有效方药作用机制，为慢阻肺中医精准诊疗提供依据。

4.中医药防治代谢性心血管疾病网络调控机制研究（申请代码选择H31或H33的下属代码）
聚焦代谢性心血管疾病“免疫时空网络调控”病理机制，以“病－证－核心生物标志物”为切入点，开展临床及基础研究，结合多组学检测技术及机器学习算法，明确临床有效方药作用机制及药效物质基础，促进临床转化应用。

5.中医药干预生长发育障碍疾病的跨器官通讯机制研究（申请代码选择H31下属代码）
聚焦中医方药干预儿童青少年生长发育障碍性疾病，以脑肠轴、肝肾轴等跨器官通讯为核心，运用多组学技术、复杂网络理论等解析方药活性成分调控细胞互作、屏障功能及信号通路的机制，为疾病防治提供新靶点与思路，并为开发新药物提供实验依据。

6.中医药治疗优势疾病的药效物质基础与作用机制研究（申请代码选择H31或H33的下属代码）

以中医理论为指导，针对骨病、肾病、风湿免疫病等优势疾病，研究临床确效方药的药效物质基础与作用机制，明确有效组分、揭示核心病理环节，为相关中医创新药研发奠基。​

7.特医饮片关键技术创新研究（申请代码选择H31或H32的下属代码）

围绕豫产道地药材，针对慢性肾衰、心衰等特殊患者的特医饮片临床需求，开展关键工艺、质量和安全性评价关键技术研究，突破传统汤剂钠钾负荷高的瓶颈问题，形成用于延缓疾病进展的特医饮片关键技术。

培育项目。申请人不超45周岁（1980年12月31日以后出生）。

基于临床有效方药的跨器官调控衰老机制与物质基础研究

中医方药调控缺血性中风后血管新生的作用机制

中医药缓解脑缺血再灌注损伤的脑区特异性作用机制研究

经典名方及其类方防治AD药效物质基础和作用机制

中医药治疗脑梗死后认知障碍的机制与创新研究

基于多组学技术的心血管疾病舌苔物质学基础研究

基于疗效提高的中医药治疗扩张型心肌病作用机制研究

中医药治疗老年肺炎物质基础与作用机制

临床有效方药治疗肺结节机制研究

中医药治疗过敏性鼻炎-哮喘综合征的效应机制研究

中药破病毒囊膜机制研究

中医药干预食管鳞癌、肺癌免疫微环境的效应机制研究

中医药抗肾纤维化的物质基础以及作用机制研究

中医药干预糖尿病并发症药效物质基础及作用机制研究

治疗代谢综合征类代谢类疾病中医经典名方二次研究

药食同源中药治疗冠状动脉粥样硬化的作用机制研究

代谢相关脂肪性肝病中医药干预机制研究

中医经典名方干预肝纤维化的作用机制及标靶解析

中医药防治炎症性肠病的作用机制研究

中药挥发油关键成分防治消化系统疾病的药效机制研究

经典名方干预老年肌少症的作用及机制

肌少症中医证型生物学基础及其演进规律研究

中医药治疗风湿免疫病的药效物质基础及机制研究

人工智能驱动的中医骨伤诊疗多模态基础模型研究

经典名方防治抑郁症的作用原理与功效成分群系统辨识研究

中医药联合益生菌干预失眠作用机制研究

复方中药治疗不育症等男科优势疾病的物质基础及作用机制研究

中医药治疗不孕症及复发性流产、卵巢早衰等妇科优势疾病的物质基础及作用机制研究

雷公藤生殖毒性减轻的有效成分及机制探索研究

中医药在儿童肾脏风湿免疫疾病的减毒增效研究

基于“肺与大肠相表里”理论探讨内服外治法治疗痤疮的协同机制研究

针刺治疗脑病的中枢效应机制

中医优势技术刮痧与拔罐作用效应机制研究

推拿调控慢性疼痛的神经－免疫分子机制研究

豫产特色药食两用豫药的功效物质解析与品质形成机制研究

中药“逢子必炒”炮制过程中物质转化及生物学效应变化规律研究

仲景特色炮制方法的性味调控机制研究

呋咀饮片炮制的粒度效应与药效物质溶出动力学研究

豫产中药配伍减毒增效机理研究
中医药“人－证－病－药”多维数据的融合范式与标准化表征研究

基于深度学习的中医文献知识元抽取与语义网络构建研究

基于人工智能的中医证候生物标志物挖掘与多组学关联机制研究

（三）生物学

重点项目。申请人不超过60周岁（1965年12月31日以后出生）。

1.玉米高温下光能有效利用和保护机理（申请代码选择C02的下属代码）

针对高温胁迫下夏玉米冠层光能利用效率骤降的问题，挖掘调控上、下部叶片高温高光、高温弱光双重逆境的高光效基因，解析高温逆境下玉米光能有效利用和光保护的分子机制，为培育耐高温高光效玉米新品系提供基因资源。

2.玉米低磷响应和土壤磷高效的分子调控机制（申请代码选择C13的下属代码）

针对玉米生产中有效磷不足，磷肥利用率低的问题，聚焦根际酸化对土壤磷活化和玉米磷高效的关键作用，揭示玉米响应低磷并调控根际酸化的分子机理，挖掘磷高效优良基因，为培育磷高效玉米新品种提供基因和种质资源。

3.小麦土传病害多功能生防菌株的构建及其根际定殖机制（申请代码选择C14的下属代码）

针对黄淮地区小麦全蚀病、纹枯病和茎基腐病复合发生及磷、锰营养缺乏问题，筛选生防菌株并解析其防病、解磷和锰富集机制，通过基因编辑和合成生物学技术聚合多种防病促生机制创制多功能菌株，并解析其根际定殖和环境适应能力，为高效稳定防治小麦土传病害提供技术和理论支撑。

4.普通小麦近缘种抗病基因挖掘和高产优质抗病新种质创制（申请代码选择C13的下属代码）

针对小麦白粉病、条锈病和叶锈病等重要病害，整合全基因组关联分析和正向遗传连锁分析，从硬粒、栽培二粒、野生二粒、圆锥和波斯小麦等四倍体小麦近缘种中发掘新的优异抗病基因，通过图位克隆解析其功能，并开发育种可用功能标记，最终创制高产、优质、抗病新种质。

5.气候变化下入侵植物地上地下互作演变及种群调控（申请代码选择C03的下属代码）

针对入侵植物在河南暴发成灾问题，以小蓬草为主要对象，研究入侵植物对干旱、温度和地上天敌的协同响应，探明入侵植物在气候变化下的适应策略，揭示地下菌根真菌对入侵植物适应性的调控机制，为治理入侵植物奠定基础。

6.番茄适应低温胁迫的机制解析及耐冷种质创制（申请代码选择C02下属代码）

针对黄淮地区番茄设施生产中遭遇低温胁迫减产的问题，挖掘番茄应答低温胁迫的关键调节因子，解析其通过磷酸化等转录后修饰和液－液相分离调节番茄低温耐受性的机理，并利用精准基因编辑系统创制番茄抗冷稳产新种质，为黄淮海地区番茄生产提供理论与种质资源支撑。

7.植物激素互作调控棉花纤维伸长的分子机制（申请代码选择 C06 的下属代码）

针对我国棉纤维长度品质不佳，优质原棉依赖进口问题，挖掘植物激素调控棉花纤维伸长发育的关键因子研究分子调控网络。解析激素互作网络调控棉花品质形成机理，为提升我国棉花纤维品质和创制优异棉花新种质提供理论和应用基础。

8.精确结构疫苗佐剂构建与免疫增效协同机制（申请代码选择H30的下属代码）

佐剂是疫苗的关键技术。针对佐剂理性设计受限与免疫增效机制不清问题，基于合成材料设计、构建结构精确的佐剂库，解析佐剂和抗原的协同作用效应，阐明佐剂增效疫苗的构效机制，为高效的预防性疫苗佐剂开发提供理论与关键技术支撑。

9.面向DNA自动化提取的新型二氧化硅微球拓扑结构调控机制（申请代码选择E02的下属代码）

针对硅珠法DNA提取中离心富集速度与提取效率难以协同优化的瓶颈问题，研究硅珠DNA提取的分子机制及其拓扑结构的调控规律，突破临床领域应用中DNA样本的保存期限，为建立基于硅珠的新型DNA自动化提取技术奠定基础

10.双交联可降解水凝胶生物粘合剂可控制备及其骨骼全期修复研究（申请代码选择E03的下属代码）

针对复杂骨折修复难、预后差的挑战，发展基于动态物理化学双后交联高分子网络的可降解水凝胶生物粘合剂，并建立模型，探究后交联机制调控界面瞬时粘结强度及长期粘结韧性的机制，发展兼具生物相容性、界面高强度和高韧性的骨骼修复粘合生物材料。

培育项目。申请人不超过50周岁（1975年12月31日以后出生）。

1.火灾后森林土壤溶解性有机质分子组成驱动植被演替的微生物机制
    2.多维度蛋白质工程策略协同驱动羰基还原酶高效合成手性醇研究

3.蜡样芽孢杆菌内源性活性肽的挖掘及其防御网络机制

4.仿生纳米技术调控大豆逆境适应的机制研究

5.可变剪接异常在结直肠癌发生中的作用和机制研究

6.帕金森相关运动障碍疾病神经血管单元精准神经免疫机制研究
    7.水稻高光适应基因挖掘和新种质创制研究

8.麦棉两熟棉花早熟关键调控基因挖掘及新种质创制研究

9.ZmLRR1基因的抗旱功能研究及其优异等位基因型挖掘研究

10.玉米根系构型基因 ZmE2F12 的分子调控机制解析

11.昆虫卵诱导植物信号通路介导寄生蜂寄主定位的机制解析

12.作物大丽轮枝菌天然抗菌代谢产物的挖掘及抗病机制研究
13.虫害诱导植物挥发物介导褐飞虱与稻纵卷叶螟共存机制解析
14.根际微生物诱导花生抗虫防御机制研究
15.高叶面黏附纳米农药载体构建及其调控农药靶向递送机制
16.高抗凝血纳米纤维复合膜制备及其全血灌流应用研究

17.面手性琥珀酸脱氢酶抑制剂类杀菌剂的制备及其对小麦纹枯病的防治与作用机制研究

18.芳杂环修饰BODIPY构筑近红外探针及其肝损伤诊疗一体化研究

19.二维卟啉基MOF可控构筑及其多功能级联抗肿瘤研究

20.磷化铟基量子点 CRISPR/Cas12a 体系构建及在miRNA 调控稻瘟菌机制研究

（四）兽医学

重点项目。申请人不超过55周岁（1970年12月31日以后出生）。

1.基于生物反应器的新一代动物疫苗设计原理与基础表达验证研究（申请代码选择C18的下属代码）

利用植物（细胞）和昆虫细胞等生物反应器，研发猪瘟、猪流感、猪细小病以及禽流感、新城疫和法氏囊病等“精确、微量、纯化、安全、高效”的新型动物疫苗，对构建动物疫病新型疫苗免疫防控技术体系提供重要基础研究支撑。

基因组尺度的动物人兽共患寄生虫进化研究（申请代码选择C18的下属代码）

针对人兽共患寄生虫病防控需求，以动物肠道寄生虫为研究对象，研究其在基因组尺度上的遗传变异规律，解析寄生虫与宿主在长期共进化过程中的相互适应机制，揭示其跨物种传播的遗传基础，为重要寄生虫病的预警和防控提供理论依据。

新型非抗菌药物抑杀耐药菌的抗菌靶标筛选及机制研究（申请代码选择C18的下属代码）

针对临床耐药菌感染日益增多和防控难等关键难题，通过多组学和反向遗传学等技术，阐明新型非抗菌药物抑杀耐药菌关键作用靶标，揭示其抗菌作用机制，为防控耐药菌感染和从源头阻断人畜共患菌向人传播提供理论支撑。
动物源人兽共患肺炎克雷伯菌流行株的生态演替及基于噬菌体的防治机制（申请代码选择C18的下属代码）

针对肺炎克雷伯菌毒力增强、耐药严重、难于治疗的困境，解析高毒耐药肺炎克雷伯菌流行株的形成，传播及生态演替规律，发展新型噬菌体控制策略，为肺炎克雷伯菌感染的防治提供新型手段。

噬菌体治疗奶牛细菌性乳房炎的作用机制研究（申请代码选择C18的下属代码）

筛选致奶牛乳房炎病原菌的广谱噬菌体，解析其生物信息学特征；构建致乳房炎细菌噬菌体库；评价噬菌体治疗和预防细菌性乳房炎的效果；揭示噬菌体治疗细菌性乳房炎的分子机制，为噬菌体治疗奶牛乳房炎提供理论依据。

基于细胞稳态调控的中兽药抗炎活性成分筛选与机制解析（申请代码选择C18的下属代码）

聚焦细胞内物质代谢稳态、离子稳态、细胞器稳态等调控机制，通过“成分－功效－机制－靶点”路径进行多维度筛选具有抗炎生物活性的中药关键成分，阐明其作用机制，为新型兽用抗炎中药制剂的开发提供科学依据。

培育项目。申请人不超过45周岁（1980年12月31日以后出生）。

动物源和人源肺炎克雷伯诊断新方法及广谱治疗性抗体和噬菌体库构建研究
基于OMEGA-Fanzor系统提高微小隐孢子虫基因编辑效率研究

免疫压力下猪肠道冠状病毒的变异全景图谱与演化规律
靶向PRRSV/PPV囊膜蛋白的中和活性单链/单域抗体筛选及其作用机制解析

病毒劫持细胞骨架系统增强感染的分子机制
基于病原演化－宿主适应性－环境驱动的多维网络解析猪冠状病毒跨物种传播的分子机制

以F型ATP合成酶为靶点的新药研发及抑菌机制研究
禽呼肠孤病毒毒力基因鉴定与致病机理探究
基于乳腺局部免疫和消化道稳态调控的奶牛乳腺炎防控机制研究

中药抗鹅星状病毒机制研究

禽流感病毒HA茎部广谱中和性B细胞构象表位的筛选与模拟肽设计
PRRSV中和表位的多价circRNA疫苗激活淋巴B细胞分子机制研究
基于噬菌体展示技术及DC靶向的禽双RNA病毒多表位嵌合疫苗设计及其免疫原性研究

（五）作物学

重点项目。申请人不超过60周岁（1965年12月31日以后出生）。

1.小麦面粉香气形成和调节的遗传机制解析与优异风味新种质创制（申请代码选择C13的下属代码）
针对消费者对面食风味和营养的高阶需求，研究小麦面粉香气形成的物质基础，解析面粉香气形成规律和遗传调控机制，发掘控制香气成分的关键基因，创制优异风味新种质，为培育优质小麦新品种提供理论基础和遗传资源。

2.小麦高光效新基因挖掘与作用机制解析及育种利用（申请代码选择C13的下属代码）

针对黄淮麦区光资源利用不足、倒伏与光合矛盾等问题，挖掘适配生态麦区的小麦高光效基因，解析其在光系统稳态、群体光能分配中的机制，筛选优异单倍型，为培育耐密高光效小麦新品种提供理论基础和遗传资源。

3.氮磷互作调控小麦花后养分分配与光合氮利用效率的机制研究（申请代码选择C13的下属代码）

针对肥料利用效率低带来众多环境代价等问题，重点解析氮磷高效品种花后养分吸收、分配和转运影响机制，探讨冠层光合系统光、氮素分配格局，阐明影响光合氮利用效率的机制。为小麦单产提升和绿色增效提供理论依据。

4.粉唑醇及其复配组分在小麦根际的靶向递送与作用机制（申请代码选择C14的下属代码）

针对粉唑醇防治小麦茎基腐病时靶向性弱、根际滞留与利用率低等问题，重点研究功能化载体负载的粉唑醇复配体系，阐明其根际迁移定向富集规律及抑菌机制，实现根际精准施药，为农药减施增效与粮食安全生产提供理论支撑。

5.褪黑素调控花生根瘤微生物组以提升固氮效率的机制（申请代码选择C13的下属代码）

本项目聚焦褪黑素调控花生根瘤微生物组的核心问题，以解析其对微生物定植、互作及固氮功能的调控机制为资助重点，挖掘关键功能微生物与基因，开发改良技术，丰富激素－微生物组－宿主协同理论，为花生绿色高效栽培提供支撑。

6.大豆抗虫关键基因挖掘与抗虫优异种质资源培育（申请代码选择C13的下属代码）

针对大豆田间生产中豆杆黑潜蝇、斜纹夜蛾等重大虫灾频发，优异抗虫种质资源匮乏问题，通过大规模核心种质表型鉴定、抗虫关键基因挖掘及分子标记开发，培育抗虫优异种质，为突破大豆抗虫新品种提供重要理论依据和种源支撑。

培育项目。申请人不超过45周岁（1980年12月31日以后出生）。
1.小麦调控光合作用增加粒重的分子机制

2.小麦近缘物种抗蚜虫基因的挖掘及遗传解析

3.HPPD类除草剂抗性基因挖掘与农作物种质资源创新

4.植物精油抑制麦二叉蚜UGT酶活性的分子机制研究

5.逆境复合胁迫下小麦生理稳态与表型跃迁的多尺度智能建模与机理解析

6.NADPH氧化酶基因负调控花生耐盐性的转录机制研究

7.多源遥感融合与深度学习的土壤墒情监测方法研究

8.对不同棉种光籽性状的调控研究及其靶基因发掘

9.大豆症青病毒抗性品种的分子免疫机制研究
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